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1. Կարևորագույն արդյունքները 

Ոչ տիֆոիդ սալմոնելաների (ՈՏՍ) 42 կլինիկական իզոլյատների ամբողջական 

գենոմների վերլուծությամբ բնութագրվել են վիրուլենտության ընդհանուր շճատիպ-

սպեցիֆիկ գենետիկական տարրերը (վիրուլենտության գեներ, պաթոգենության 

կղզյակներ, վիրուլենտության պլազմիդներ և պրոֆագեր): Բացահայտվել է pCTXM5 տիպի 

պլազմիդների առանցքային դերն ընդլայնված սպեկտրի β-լակտամազներ արտադրող 

ֆենոտիպի ձևավորման մեջ։ Ստեղծվել է Klebsiella pneumoniae կլինիկական իզոլյատների 

հավաքածու, բացահայտվել են հիպերվիրուլենտության ֆենոտիպ ցուցաբերող ձևեր (ղեկ.՝ 

կ.գ.թ. Ա.Սեդրակյան): 

Հայկական վայրի խաղողի գենոմներում հայտնաբերվել է կեղծ ալրացողային սնկերի 

վարակի ռեզիստենտականության նոր ալելներ (ղեկ.՝ կ.գ.թ. Ք.Մարգարյան): 

 

2. Բազային ֆինանսավորմամբ ստացված արդյունքները 

Առաջին անգամ ցույց է տրվել, որ օստեոարթրիտների հիվանդների հոդային 

հեղուկում նեյտրոֆիլների ավելացված քանակությունը և ֆունկցիոնալ 

առանձնահատկությունները բերում են էնդոթելիալ բջիջների ակտիվացմանը և անգիոգեն 

գործընթացների ուժեղացմանը, ինչը կարող է նպաստել քրոնիկական բորբոքման 

զարգացմանը հիվանդության ժամանակ (ղեկ.՝ կ.գ.թ. Գ.Մանուկյան): 

Մշակվել և ներդրվել են առնետների վարքագծի թեստավորման համակարգեր՝ 

լաբիրինթոս, բաց դաշտ և արահետ, գլխուղեղի ուռուցքների, արյան շրջանառության 

խանգարումների և նեյրոդեգեներացիայի in vivo հետազոտությունների համար (ղեկ.՝ կ.գ.թ. 

Գ.Ցականովա): 

Ուսումնասիրվել է բնական ծագման հակաբորբոքային ակտիվություն ունեցող 125 

միացության հակավիրուսային ակտիվությունը խոզերի աֆրիկյան ժանտախտի վիրուսի 

դեմ։ Ցույց է տրվել, որ տետրանդրին և բերբամին ալկալոիդները ճնշում են վիրուսի 

բջջաախտաբանական պատկերը, համապատասխանաբար 100%-ով և 86%-ով (ղեկ.՝ կ.գ.թ. 

Հ.Զաքարյան): 

Համակարգչային մոդելավորման և մոլեկուլային դինամիկայի մեթոդներով ստացվել 

են SARS-CoV-2-ի մուտանտ նուկլեոկապսիդ սպիտակուցի դիմեր տարբերակի 

ամբողջական երրորդային կառուցվածքները: Վերլուծության արդյունքում բացահայտվել 

են դիմերների փոխազդեցությունը կայունացնող 28 և ապակայունացնող 9 մուտացիաներ 

(ղեկ.՝ կ.գ.դ. Կ.Նազարյան): 

Գերմանիայի խաղողի սելեկցիայի ինստիտուտի հետ համատեղ իրականացվել է ՀՀ 

Լոռու մարզի վայրի խաղողի գենետիկական ռեսուրսների հավաքագրում, մոլեկուլային 

նույնականացում և փաստագրում։ Նույնականացված վայրի բույսերի համար ստեղծվել են 

գենետիկական անձնագրեր (ղեկ.՝ կ.գ.թ. Ք.Մարգարյան): 

Քարին Տակ քարանձավի (Արցախ) բրածո հավաքածուից կոլագենի և այլ 

սպիտակուցների մաս-սպետկրոսկոպիայի (ZooMS) մեթոդով նույնականացվել են վեց 

մարդկային ոսկրաբեկորներ, որոնք ենթարկվելու են ամբողջական գենոմի 

սեքվենավորման (ղեկ.՝ կ.գ.դ. Լ.Եպիսկոպոսյան): 

Ցույց է տրվել, որ քաղցկեղային բջիջներում ոչ լետալ վնասվածքների դեպքում առավել 

արտահայտված է MRE11 միջնորդված հոմոլոգ ռեկոմբինացիայի ռեպարացիան, 

սուբլետալ վնասվածքների ժամանակ առավել բարձր է APEX1 միջնորդված հիմքերի 

էքսցիզիոն ռեպարացիան և ոչ հոմոլոգ ծայրերի միացումը, իսկ լետալ վնասվածքների 

դեպքում՝ APEX1 միջնորդված հիմքերի էքսցիզիոն ռեպարացիան (ղեկ.՝ կ.գ.թ. Ն.Բաբայան): 



 2 

Բնութագրվել են KCNB1 գենի 75 կլինիկական տարբերակներ, որոնք կապված են վաղ 

մանկական էպիլեպտիկ էնցեֆալոպաթիա 26 հիվանդության հետ։ Մուտացիաները 

կառուցվածքաֆունցիոնալ տեսանկյունից դասակարգվել են՝ անցուղու բացման և դրա 

իոնների ընտրողականության փոփոխություններ առաջացնող, սպիտակուցի սինթեզի և 

դրանց ներբջջային տրանսպորտի թերություններ առաջացնող, հոմոմերային վիճակում 

անցուղու ֆունկցիայի կորուստ առաջացնող, անցուղու ավելի բարձր իոնային հոսանք 

առաջացնող (ղեկ.՝ կ.գ.թ. Վ.Վարդանյան): 

Բացահայտվել է, որ խոզերի աֆրիկյան ժանտախտի վիրուսը ունակ է վարակված 

բջիջներում խթանել բջջային ցիկլի G0 փուլից S փուլ անցումը, այնուհետև 

արգելափակելով ցիկլը G2 փուլում: G0 բջիջներում ԴՆԹ-ի սինթեզին նախորդում է 

վիրուսային K196R, A240L, E165R, F334L, F778R և R298L գեների ակտիվացումը, որոնք 

մասնակցում են նուկլեոտիդների սինթեզին և բջջային ցիկլի կարգավորմանը: G2 փուլում 

բջջային ցիկլի դադարումը պայմանավորված է նաև բջջային գործոնների՝ ցիկլինների 

սինթեզի դադարեցմամբ, որոնք վերահսկում են բջջային ցիկլի ընթացքը (ղեկ.՝ կ.գ.դ. 

Զ.Կարալյան): 

Մաունթ Սայնայ բժշկության դպրոցի հետ համատեղ ցույց է տրվել, որ տիեզերական 

միսիաների ընթացքում փոխվում է տիեզերագնացների արյան պլազմայում էքզոսոմների 

միկրոՌՆԹ-ների կազմը, մասնավորապես, նկատվում է hsa-miR-4732-3p գերէքսպրեսիա, 

ինչը կարող է հանդիսանալ առողջական վիճակի կենսամարկեր (ղեկ.՝ կ.գ.դ. 

Ա.Առաքելյան): 

Առաջին անգամ Հայաստանում իրականացվել է մարդու ամբողջական գենոմի 

վերծանում նանոպորային սեքվենավորման կիրառմամբ։ Ստացված տվյալները թույլ են 

տվել նկարագրել մեծաքանակ գենետիկական տարբերակներ, գենոմի կառուցվածքային 

փոփոխություններ, ինչպես նաև գնահատել թելոմերային հատվածների երկարությունը։ 

Ցույց է տրվել, որ SARS-CoV-2 կորոնավիրուսի հիվանդության ծանր ընթացքին նպաստում 

է մարդու գենոմում հյուսվածքահամատեղելիության HLA-C*04:01 տարբերակի 

առկայությունը և քանակը (ղեկ.՝ կ.գ.դ. Ա.Առաքելյան): 

 

3. Թեմատիկ ֆինանսավորմամբ ստացված արդյունքները 

Մշակվել է հակաֆոսֆոլիպիդային համախտանիշի փորձարարական մոդել՝ β2-GPI-ի 

(բետա-2-գլիկոպրոտեին I) իմունիզացիայով։ Ցույց է տրվել, որ aPL+/D1- 

հակամարմինները ավելացնում են ցիտոտոքսիկ CD56bright/CD16dim բջիջների քանակը, ինչը 

թույլ է տալիս ենթադրել, որ այս բջիջները պատասխանատու են ՀՖԼ-ի ժամանակ 

մանկաբարձական բարդությունների առաջացման համար (ղեկ.՝ կ.գ.թ. Գ.Մանուկյան): 

Ցույց է տրվել, որ ռևմաթոիդ արթրիտով հիվանդներից անջատված խոշոր, հասարակ 

հերպես վիրուս 1 պարունակող իմունային համալիրները (IC/HSV-1+) բերում են 

ֆիբրոբլաստների պրոլիֆերացիայի և ադհեզիվ մոլեկուլների գերէքսպրեսիային՝ առողջ 

դոնորներից և հիվանդներից անջատված HSV-1 չպարունակող համալիրների համեմատ 

(ղեկ.՝ կ.գ.թ. Գ.Մանուկյան): 

Ցույց է տրվել, որ գերկարճ էլեկտրոնային փնջերով կրծողների ամբողջ մարմնի 

ճառագայթումը կենդանիների մոտ առաջացնում է թեթև անեմիա և ինտենսիվ օքսիդատիվ 

գործընթացներ։ Անեմիան արագ վերականգնվում է ճառագայթման 28-րդ օրը, մինչդեռ 

օրգանիզմի հակաօքսիդանտային համակարգը շարունակում է մնալ խաթարված (ղեկ.՝ 

կ.գ.թ. Գ.Ցականովա): 
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Ցույց է տրվել, որ գանգլիոզիդներ պարունակող Կրոնասսիալ պատրաստուկը 

ցուցաբերում է նեյրոպրոտեկտոր և հակաօքսիդանտային ազդեցություն փորձարարական 

աուտոիմունային էնցեֆալիտի ժամանակ (ղեկ.՝ կ.գ.թ. Գ.Ղազարյան): 

Իրականացվել է պուրինային նուկլեոտիդների կենսասինթեզի ֆերմենտ IMPDH-ը 

ճնշող միացությունների համակարգչային սկրինինգ։ Շուրջ 200 հազար միացությունից 

ընտրվել են լավագույն 30 միացությունները (ղեկ.՝ կ.գ.թ. Հ.Զաքարյան): 

Իրականացվել է նատիվ և մուտացված ֆՍԹ-ների ու 14-3-3-ի իզոֆորմների դիմերների 

երրորդային կառուցվածքների ու դրանց համալիրների մոլեկուլային մոդելավորում և 

մոլեկուլային դինամիկայի սիմուլյացիա, ինչը թույլ է տվել վերլուծել մուտացիաների, 

ֆոսֆորիլացման/դեֆոսֆորիլացման ազդեցությունը ֆՍԹ-ների երրորդային կառուցվածքի 

վրա (ղեկ.՝ կ.գ.դ. Կ.Նազարյան): 

Առաջին անգամ Հայաստանում իրականացվել է խաղողի տնտեսական կարևորություն 

ունեցող ինը վիրուսների մոլեկուլային նույնականացում և բնութագրում: Համաձայն 

ստացված տվյալների՝ հավաքագրված քսան նմուշներում դիտարկվել են GLRaV-1, GLRaV-

3, GFLV, GVA, GVB, GFkV վիրուսները։ Ուսումնասիրված նմուշներից 2 վայրի խաղողի 

մոտ որևէ վիրուսի առկայություն չի դիտարկվել (ղեկ.՝ կ.գ.թ. Ք.Մարգարյան): 

Թվով 36 ժամանակակից ԴՆԹ նմուշների ամբողջական գենոմի սեքվենավորման 

տվյալների համապարփակ վերլուծության արդյունքներով՝ հայերը բնութագրվում են փոքր 

ներպոպուլյացիոն փոփոխականությամբ, ինչը համահունչ է մայրագծային գենետիկական 

կազմի վերաբերյալ ավելի վաղ ուսումնասիրություններին (ղեկ.՝ կ.գ.դ. Լ.Եպիսկոպոսյան):  

Բացահայտվել է անոմալ նուկլեոզիդների հակակորոնավիրուսային ազդեցության 

մեխանիզմը, ինչը արտահայտվում է վիրուսի գենոմում մուտացիաների 

հաճախականության աճով և ռեպլիկացիայի ակտիվության նվազմամբ ինչպես in vitro, 

այնպես էլ in vivo պայմաններում (ղեկ.՝ կ.գ.դ. Զ.Կարալյան): 

Ցույց է տրվել, որ իմունային համակարգի և օնկոգեների մեթիլացման աստիճանը 

կորելացվում է ծանր մետաղների երկարատև ազդեցության հետ (ղեկ.՝ կ.գ.թ. 

Ա.Ստեփանյան): 

Մշակվել է multi-layer SOM գրադարանը R միջավայրի համար տրանսկրիպտոմի, 

մեթիլոմի և գենոմային տարբերակների համատեղ վերլուծության համար (ղեկ.՝ կ.գ.դ. 

Ա.Առաքելյան): 

 

4. Կիրառական աշխատանքների արդյունքները 

Բացահայտվել է միացություն, որը, ճնշելով պիրիմիդինային նուկլեոտիդների 

սինթեզում ներգրավված DHODH ֆերմենտի ակտիվությունը, ցուցաբերում է լայն 

սպեկտրի հակավիրուսային ակտիվություն վիրուսային տարբեր ընտանիքների 

ներկայացուցիչների (ԽԱԺՎ, կարդիովիրուս A, մարդու գրիպի A և B վիրուսներ, SARS-

CoV-2) նկատմամբ (ղեկ.՝ կ.գ.թ. Հ.Զաքարյան): 

Վայոց Ձորի մարզում (գյուղ Արտաբույնք, ծ.մ. 2050 մ բարձրություն) հիմնվել է խաղողի 

բարձրադիր օրգանական այգի, որպես այլընտրանք կլիմայական փոփոխություններին, 

որն իր բնույթով և ծավալներով առաջինն է Հայաստանում (ղեկ.՝ կ.գ.թ. Ք.Մարգարյան): 

Մշակվել է քիմիական նյութերի գենաթունային ակտիվությունը կանխագուշակող 

մոդել՝ հիմնված մեքենայական ուսուցման և խորը նեյրոնային ցանցերի ալգորիթմների 

վրա։ Մոդելը վավերացվել է անկախ տվյալների կիրառմամբ՝ Վյուրցբուրգի 

դեղաբանության և թունաբանության ինստիտուտում (ղեկ.՝ կ.գ.թ. Ն.Բաբայան): 
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6. Տնօրենի, գիտական գծով փոխտնօրենի և գիտքարտուղարի գիտական աստիճանը, 

անունը, ազգանունը 

Մոլեկուլային կենսաբանության ինստիտուտ 

Տնօրեն՝ կ.գ.դ. Ա.Առաքելյան 

Փոխտնօրեն՝ կ.գ.թ. Գ.Ցականովա 

Գիտքարտուղար՝ կ.գ.թ. Զ.Խաչատրյան 

Էլեկտրոնային փոստ՝ imb@sci.am 

Կայքէջ՝ http://www.molbiol.sci.am 

 

Մասնագիտական խորհուրդ 042՝ «Կենսաքիմիա» 

Նախագահ՝ կ.գ.դ. Ա.Առաքելյան, գիտքարտուղար՝ կ.գ.թ. Զ.Խաչատրյան 

 

7. Հաշվետու տարում պաշտպանված դոկտորական և թեկնածուական 

ատենախոսությունների քանակը 

Պաշտպանվել է 7 թեկնածուական և 1 դոկտորական ատենախոսություն։ 

 

8. Տեղեկություններ հաշվետու տարում պատվավոր կոչումների և պարգևատրումների 

արժանացած գիտնականների մասին 

 Գոհար Ցականովա, ՀՀ ԳԱԱ, Համաշխարհային հայկական կոնգրեսի և Ռուսաստանի 

հայերի միության կողմից հայտարարված «Լավագույն գիտական աշխատանք» 

երիտասարդ գիտնականների համար մրցույթի «Կյանքի մասին գիտություններ» 

անվանակարգում առաջին տեղ 

 Գրիգոր Առաքելով, ՀՌՀ-2022 տարվա լավագույն դասախոս 

 Միքայել Կարապետյան, առաջին կարգի դիպլոմ «Առողջ սերունդ» թեմատիկ բաժնում 

լավագույն բանավոր զեկուցի համար 

 Ռաֆայելա Գրիգորյան, Սուրեն Դավիթավյան, ԵԳԱԾ Գիտական հոդվածների 

տպագրության համար երիտասարդ գիտնականներին խրախուսման մրցույթի հաղթող։ 

 

9. Գիտության և կրթության ոլորտում համագործակցությունը ՀՀ բուհերի և այլ 

կազմակերպությունների հետ` նշելով համատեղողների թվաքանակն ըստ 

կազմակերպությունների, յուրաքանչյուր կազմակերպության հետ համատեղ 

հրապարակումները 

 ՀՀ ԳԱԱ՝ 1 համատեղող 

 ՀՀ ԳԱԱ Գիտակրթական միջազգային կենտրոն՝ 14 համատեղող 

 ՀՀ ԳԱԱ Ինֆորմատիկայի և ավտոմատացման պրոբլեմների ինստիտուտ՝ 1 համատեղ 

դրամաշնորհ 

 Հայ-Ռուսական համալսարան՝ 12 համատեղող, 7 համատեղ հոդված 
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 Երևանի պետական համալսարան, 3 համատեղող, 3 համատեղ հոդված 

 Երևանի պետական բժշկական համալսարան՝ 4 համատեղող, 6 համատեղ հոդված 

 Մոսկվայի պետական համալսարանի երևանյան մասնաճյուղ՝ 1 համատեղող 

 Հայաստանի ազգային ագրարային համալսարան, 1 համատեղող 

 «ՔԵՆԴԼ» սինքրոտրոնային հետազոտությունների ինստիտուտ՝ 3 համատեղող, 1 

համատեղ հոդված 

 Հայաստանի կենսաինֆորմատիկայի ինստիտուտ, 2 համատեղող, 4 համատեղ հոդված 

 «Դե նովո սայենսիս» ՓԲԸ՝ 3 համատեղող, 1 համատեղ հոդված 

 «Դավիդյանց լաբորատորիաներ» («ԳԻՍԱՆԵ» ՍՊԸ), 1 համատեղող, 1 համատեղ 

հոդված 

 ՀՀ ԱՆ hիվանդությունների վերահսկման և կանխարգելման ազգային կենտրոն, 1 

համատեղ հոդված 

 ՀՀ ԱՆ «Ինֆեկցիոն հիվանդությունների ազգային կենտրոն» ՓԲԸ, 1 համատեղ հոդված 

 Ավանդական բժշկության համալսարան՝ 1 համատեղող 

 Եվրասիա միջազգային համալսարան՝ 1 համատեղող 

 Երևանի Հայբուսակ համալսարան` 1 համատեղող 

 

10. Տեղեկություն համատեղ միավորումների (ամբիոններ, լաբորատորիաներ և այլն) մասին 

 Կենսաինժեներիայի, կենսաինֆորմատիկայի և մոլեկուլային կենսաբանության 

բազային ամբիոն՝ Հայ-Ռուսական համալսարանի հետ համատեղ 

 Մոլեկուլային և բջջային կենսաբանության ամբիոն՝ ՀՀ ԳԱԱ գիտակրթական 

միջազգային կենտրոնի հետ համատեղ 

 «ՔԵՆԴԼ» - ՄԿԻ փորձարարական կենսաբանության համատեղ լաբորատորիա 

 

 

Տնօրեն՝ կ.գ.դ. Ա.Առաքելյան 

 

Գիտքարտուղար՝ կ.գ.թ. Զ.Խաչատրյան 
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Աղյուսակ 1 

2022թ. թեմատիկայի ամփոփ տվյալներ 

 

№ Կազմակեր-

պությունը 

Թեմաների կամ պայմանագրերի թիվը (n) և ֆինանսավորման ծավալը (X հազ. դր.) 

Նպատակային 

ֆինանսավորում 

Բազային 

ֆինանսավորում 

Գիտկոմից ստացված այլ 

ֆինանսավորում 

Տնտ.պայմա-

նագրեր 

1 2 3 4 5 6 

1 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 1 

16,900 

1 

227,253.8 

24 

678,104.1 

4 

10,332.4 

 

Աղյուսակ 2 

Արտոնագրային ցուցանիշներ 

 

№ Կազմակերպությունը Արտոնագրերի հայտերի 

թիվը 

Դրական որոշումների 

թիվը 

Ստացված արտոնագրերի 

թիվը 

1 2 3 4 5 

 

Աղյուսակ 3 

Կազմակերպության անցկացրած հանրապետական և միջազգային գիտական միջոցառումներ 

 

№ Միջոցառման անվանումը Անցկացման վայրն ու ժամանակը, 

կազմակերպիչները 

Մասնակիցների թիվը 

ընդամենը այդ թվում` 

արտ. երկրներից 

1 2 3 4 5 

1 OMICSS-2022 

Գենոմ-կենսաինֆորմատիկա 

ամառային դպրոց 

ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 

14.06.2022-25.08.2022 

Հայաստանի կենսաինֆորմատիկայի 

ինստիտուտ, ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 

60 15 

 

Աղյուսակ 4 

Աշխատակիցների արտասահման (այդ թվում` ԱՊՀ երկրներ) կատարած գործուղումներ 

 

№ Կազմակերպու-

թյունը 

Երկիրը Գործուղված գիտնականների թվաքանակը 

Գիտաժողովներին 

մասնակցելու 

Համատեղ գիտական 

աշխատանք 

կատարելու 

Բանակցությունների և 

քննարկումների համար 

1 2 3 4 5 6 

1 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ Գերմանիա 1 9 1 

2 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ Չեխիա  3  

3 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ ԱՄՆ  1  

4 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ ՌԴ 1  6 

5 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ Շվեդիա  2  

6 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ Շվեյցարիա   1 

7 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ Ավստրիյա   1 

8 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ Մեքսիկա 1   

9 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ Ֆրանսիա    1 

10 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ Իռլանդիա  2  

11 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ Մոնակո 1   

12 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ Պորտուգալիա   2 

13 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ Նիդերլանդներ 1   

14 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ Կիպրոս 1   

15 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ Ճապոնիա    2 
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16 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ Լիտվա   1 

17 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ Բելառուս  3   

 

Աղյուսակ 5 

Կազմակերպությունում արտասահմանյան գիտնականների ընդունելություն 
 

№ Կազմակերպու-

թյունը 

Երկիրը Ընդունված գիտնականների թվաքանակը 

Գիտաժողովներին 

մասնակցելու 

Համատեղ գիտական 

աշխատանք 

կատարելու 

Բանակցությունների և 

քննարկումների համար 

1 2 3 4 5 6 

1 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ Գերմանիա  1  

2 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ ՌԴ   2 

 
Աղյուսակ 6 

Կազմակերպության  միջազգային դրամաշնորհներ 

№ Կազմակերպու- 

թյունը 

Թեմայի 

անվանումը 

Հիմնադրամի 

կամ 

կազմակերպու-

թյան անվանումը 

Դրամաշնորհի 

ժամկետը 

Ֆինանսավորման 

ծավալը ($, €, GBP, 

руб., դր. և այլն) 

Թեմայի 

ղեկա-

վարը 

սկիզբ ավարտ ընդհա-

նուր 

2022թ. 

համար 

1 2 3 4 5 6 7 8 

1 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 

Խաղողի 

բազմազանության 

պահպանման և 

հարմարվողական 

հատկանիշների 

մոբիլիզացման 

խթանում 

ANSO 2021-2023 
150,000 

$ 
5,000 $ 

Ք. 

Մարգարյա

ն 

2 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 

Խորը ուսուցման, 

մոլեկուլային 

մոդելավորման և 

կենսաբժշկական 

փորձարկումների 

կիրառում՝ որպես 

SARS COV-2 

հիմնական 

պրոտեազների 

պոտենցիալ 

ինհիբիտորներ 

փոքր դեղային 

միացությունների 

մշակման համար 

ANSO 2022-2024 

150,000 

$ 
25,000 $  Զ. 

Կարալյան 

3 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 

Մոլեկուլային և 

բջջային 

կենսաբանության 

գործնական 

ուսուցում 

Հայաստանի երկու 

ռազմավարական 

համալսարաններո

ւմ 

Ֆոլկսվագեն 

հիմնադրամ 
2021-2024 

142,100 

€ 
17,800 € 

Վ. 

Վարդանյան 
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4 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 

Պատտերն 

ճանաչող 

ընկալիչները՝ 

որպես 

միջավայրային 

գործոնների 

առանցքային 

անցակետեր 

ռևմատոիդ 

արթրիտի 

զարգացման 

ժամանակ 

ՀՀ ԳԿ-ՀՀՌՀ 2021-2023 
11,860,0

00 դր. 

5,930,000 

դր. 

Գ. 

Մանուկյան 

5 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 

Քաղցկեղների 

համալիր 

կենսամարկերների 

որոշման և 

ֆենոտիպերի 

դասակարգման 

մեթոդների 

մշակումը 

կենսաբանական 

ուղիների և բարձր 

թողունակության 

տվյալների հիման 

վրա 

ՀՀ ԳԿ-ՀՀԲՀՀ 2021-2023 
9,000,00

0 դր. 

4,500,000 

դր. 

Ա. 

Առաքելյան 

6 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 

Համակարգչային 

սքրինինգի, 

մոլեկուլային 

մոդելավորման և 

կենսաքիմիական 

վերլուծության 

տեխնոլոգիաների 

կիրառումը 

կորոնավիրուսայի

ն վարակի բուժման 

նոր պոտենցիալ 

պատրաստուկներ

ի մշակման համար 

ՀՀ ԳԿ-ԲՀԳՏՊԿ 2021-2023 
9,000,00

0 դր. 

4,463,000 

դր. 

Զ. 

Կարալյան 

7 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 

Արցախի 

տարածքում 

պալեոէկոլոգիայի 

և վաղ մարդկային 

բնակեցման 

մոլեկուլային 

ուսումնասիրությու

ն 

ԳԿՀԱՀ 2021-2022 5,000 $ 2,500 $ 

Մ. 

Անտոնոսյ

ան 

8 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 

Խոզերի աֆրիկյան 

ժանտախտի 

վիրուսի դեմ 

հակամանրէային 

պեպտիդների 

ուսումնասիրությու

ն 

ԳԿՀԱՀ 2021-2022 5,000 $ 500 $ 

Հ. 

Զաքարյա

ն 
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9 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 

Խոզերի աֆրիկյան 

ժանտախտի 

վիրուսի դեմ ցինկի 

և պղնձի 

հակավիրուսային 

ակտիվության in 
vitro գնահատումը 

ԳԿՀԱՀ 2021-2022 5,000 $ 500 $ 
Ա. 

Հակոբյան 

10 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 

Խոզերի աֆրիկյան 

ժանտախտի 

վիրուսի 

ազդեցությունը 

ռեզիդենտ 

մակրոֆագի 

բջջային ցիկլի 

պրոֆիլի վրա 

ԳԿՀԱՀ 2021-2022 5,000 $ 500 $ 
Հ. 

Ավագյան 

11 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 

Paramecium 
Caudatum-ը որպես 

խոզերի աֆրիկյան 

ժանտախտի 

վիրուսի 

հնարավոր 

էկոլոգիական 

կենսավայր 

ԳԿՀԱՀ 2021-2022 5,000 $ 500 $ 

Ն. 

Բայրամյ

ան 

12 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 

Ai-ի վրա հիմնված 

դեղամիջոցի 

վերաթիրախավորո

ւմ Կովիդ-19-ի 

բուժման համար 

բազմամոդալ 

կենսաբանական 

տվյալների 

կիրառմամբ 

ԳԿՀԱՀ 2021-2022 5,000 $ 500 $ 

Ա. 

Առաքելյա

ն 

13 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 

KCNB1 գենի 

մուտացիաների 

հետ ասոցացված 

զարգացման և 

էպիլեպտիկ 

էնցեֆալոպաթիան

երի հիմքում ընկած 

ախտաբանական 

մեխանիզմների 

ուսումնասիրությու

ն 

ԳԿՀԱՀ 2021-2022 5,000 $ 2,150 $ 

Վ. 

Վարդանյ

ան 

14 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 

SARS CoV-2-ով 

հարուցված 

էրիթրոնի 

պաթոլոգիա 

ԳԿՀԱՀ 2022-2023 5,000 $ 5,000 $ 
Հ. 

Ավագյան 
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15 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 

Հայաստանում 

շրջանառվող 

մարդու Klebsiella 
pneumonia 

իզոլյատների 

բնութագրումը 

ամբողջական 

գենոմի 

սեքվենավորման 

հիման վրա 

ԳԿՀԱՀ 2022-2023 5,000 $ 4,500 $ 

Ա. 

Սեդրակյ

ան 

16 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 

Կոլխիցինը կապող 

տեղամասը 

արգելակող նոր 

ցիտոստատիկների 

մշակում 

ԳԿՀԱՀ 2022-2023 5,000 $ 2,500 $ 
Վ. 

Առաքելով 

17 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 

Թելոմերի 

երկարության 

ուսումնասիրությու

նը նանոպորային 

սեքվենավորման և 

գենոմի 

խմբագրման 

տեխնոլոգիաների 

կիրառմամբ 

ԳԿՀԱՀ 2022-2023 5,000 $ 2,500 $ 
Դ. 

Ավետյան 

18 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 

Կապանում 

մարդկանց մոտ 

ծանր մետաղների 

տևական 

ազդեցության 

հետևանքով 

առաջացած 

էպիգենետիկական 

փոփոխություններ

ը 

ԳԿՀԱՀ 2022-2023 5,000 $ 2,500 $ 

Ա. 

Ստեփանյ

ան 

19 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 

Կրեատինը որպես 

նոր բնական 

ռադիոպաշտպանի

չ սուր ռենտգենյան 

ճառագայթման 

դեպքում 

ԳԿՀԱՀ 2022-2023 5,000 $ 2,500 $ 

Մ. 

Պետրոսյ

ան 

 

Աղյուսակ 7 

ԳԱԱ գիտաշխատողների 2022թ. հրապարակումների ընդհանուր քանակը 

№ Կազմակերպու-

թյունը 

Մենագրություն-

ներ, հոդվածնե-

րի ժողովածու-

ներ, գլուխ(ներ) 

գրքերում 

Ուսումնական 

ձեռնարկներ,  

դասագրքեր 

Հոդվածներ 

գրախոսվող 

ամսագրերում 

Հոդվածներ 

գիտաժողովների 

նյութերի 

ժողովածուներում 

Թեզիսներ 

Հանրա-

պետ. 

Արտա-

սահմ. 

Հանրա- 

պետ. 

Արտա- 

սահմ. 

Հանրա-

պետ. 

Արտա- 

սահմ. 

Հանրա-

պետ. 

Արտա- 

սահմ. 

Հանրա-

պետ. 

Արտա- 

սահմ. 

1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 

1 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 1 - - - 2 37 - - 6 10 

 

Աղյուսակ 8 

Տվյալներ ԳԱԱ համակարգում գործող մասնագիտական խորհուրդների վերաբերյալ 
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№ 

 

Կազմակեր- 

պությունը 

Ատենախոսու-

թյան խորհրդի 

ծածկագիրը 

Մասնագիտու-

թյան 

ծածկագիրը  և 

անվանումը 

Խորհրդի նախագահը, 

գիտքարտուղարը 

(գիտ.աստիճան, անուն, 

ազգանուն) 

2022թ. կազմակերպության 

աշխատակիցների կողմից 

պաշտպանված 

ատենախոսությունների թիվը 

դոկտորական թեկնածուական 

1 2 3 4 5 6 7 

1 ՀՀ ԳԱԱ 

ՄԿԻ 

042 Գ.00.03 

Մոլեկուլային 

և բջջային 

կենսաբա-

նություն 

Նախագահ՝ կ.գ.դ. 

Արսեն Առաքելյան 

Գիտքարտուղար՝ կ.գ.թ. 

Զարուհի Խաչատրյան 

- 4 

2 ՀՀ ԳԱԱ 

ՄԿԻ 

042 

Գ.00.04 

Կենսաքիմիա 

Նախագահ՝ կ.գ.դ. 

Արսեն Առաքելյան 

Գիտքարտուղար՝ կ.գ.թ. 

Զարուհի Խաչատրյան 

1 3 

 

Աղյուսակ 9 

Աշխատողների թվաքանակի ամփոփ տվյալներն առ 01.01.2023թ. 

№ Կազմակեր-

պությունը 

Աշխատող-

ների ընդհա-

նուր թիվը 

Գիտական 

աշխատողների 

ընդհանուր 

թիվը 

ՀՀ ԳԱԱ 

ակադեմի-

կոսներ 

ՀՀ ԳԱԱ 

թղթակից 

անդամներ 

Գիտության 

դոկտորներ 

Գիտության 

թեկնածուներ 

1 2 3 4 5 6 7 8 

1 ՀՀ ԳԱԱ ՄԿԻ 139 96 - 1 7 52 

 

Աղյուսակ10 

ԳԱԱ համակարգում աշխատող գիտական կադրերի 2022թ. ատեստավորման արդյունքները 

  

Գիտական 

կադրերի 

թիվը 

Ատեստավոր-

ման ենթակա 

անձանց թիվը 

Ատեստավոր-

մանը մասնակ-

ցած անձանց 

թիվը 

Ատեստավորման արդյունքները 

համապա-

տասխանել 

են զբաղեց-

րած պաշ-

տոններին 

բարձրաց-

վել են 

զբաղեց-

րած պաշ-

տոնները 

 իջեցվել 

են  զբա-

ղեցրած 

պաշտոն-

ներից 

ազատ-

վել են 

աշխա-

տանքից 

1 2 3 4 5 6 7 8 9 

Գիտական պաշտոններ 

1 
Կրտսեր 

գիտաշխատող 
            

  

2 Գիտաշխատող               

3 
Ավագ 

գիտաշխատող 
            

  

4 
Առաջատար 

գիտաշխատող 
            

  

5 
Գլխավոր 

գիտաշխատող 
            

  

Ընդամենը՝                

Ճարտարագիտատեխնիկական պաշտոններ 

1 
Լաբորանտ կամ 

ճարտարագետ  

       

1 2 3 4 5 6 7 8 9 

2 

Ավագ լաբորանտ 

կամ ավագ  

ճարտարագետ 

            

  

Ընդամենը՝               
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Գիտական ղեկավար պաշտոններ 

1 
Գիտական 

խմբի ղեկավար 
            

  

2 
Լաբորատորիայի 

վարիչ 
            

  

3 Սեկտորի վարիչ               

4 
Բաժանմունքի 

ղեկավար 
            

  

5 
Կենտրոնի 

ղեկավար 
            

  

6 
Այլ ղեկավար 

պաշտոններ 
            

  

Ընդամենը՝               

ԸՆԴԱՄԵՆԸ՝               
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1. Важнейшие результаты 

Методом полногеномного анализа 42 клинических изолятов нетифозных сальмонелл были 

охарактеризованы общие и серотип-специфические генетические элементы вирулентности 

(гены вирулентности, островки патогенности, плазмиды и профаги). Выявлена ключевая роль 

плазмид типа pCTXM5 в формировании в формировании фенотипа продуцента β-лактамазы 

расширенного спектра. Создана коллекция клинических изолятов Klebsiella pneumoniae, 

выделены гипервирулентные формы (рук. к.б.н. А.Седракян). 

В геномах армянского дикого винограда обнаружены новые аллели устойчивости к 

заражению мучнистой росой (рук. к.б.н. К. Маргарян). 

 

2. Результаты, полученные по базовому финансированию 

Впервые показано, что повышенное количество нейтрофилов и их функциональные 

характеристики  в суставной жидкости больных остеоартрозом приводит к активации 

эндотелиальных клеток и усилению ангиогенеза, что может способствовать развитию 

хронического воспаления в течение заболевания (рук. к.б.н. Г. Манукян). 

С целью проведения in vivo исследований опухолей головного мозга, нарушений 

кровообращения и нейродегенерации были разработаны и внедрены системы поведенческого 

тестирования крыс: «лабиринт», «открытое поле» и «дорожка» (рук. к.б.н. Г. Цаканова). 

Изучена противовирусная активность 125 противовоспалительных соединений 

природного происхождения с противовоспалительной активностью в отношении вируса 

африканской чумы свиней. Показано, что тетрандриновые и бербаминовые алкалоиды 

подавляют цитопатическую активность вируса на 100% и 86%, соответственно (рук. к.б.н. 

О.Закарян). 

Методами компьютерного моделирования и молекулярной динамики были получены 

полные третичные структуры димеров мутантного нуклеокапсидного белка SARS-CoV-2. В 

результате анализа было идентифицировано 28 стабилизирующих и 9 дестабилизирующих 

димеры мутаций (рук. д.б.н. К. Назарян). 

Совместно с Институтом селекции винограда Германии был проведен сбор, молекулярная 

идентификация и документирование генетических ресурсов дикого винограда Лорийской 

области РА. Для идентифицированных дикорастущих растений была проведена генетическая 

паспортизация (рук. к.б.н. К. Маргарян). 

Из коллекции окаменелостей пещеры Карин Так (Арцах) методом масс-спектроскопии 

коллагена и других белков (ZooMS) идентифицированы шесть фрагментов костей человека, 

которые будут подвергнуты полногеномному секвенированию (рук. д.б.н. Л.Епископосян). 

Показано, что при нелетальных повреждениях ДНК более выражена экспрессия белка 

MRE11, отвечающего за активацию пути гомологичной рекомбинации, при сублетальных 

повреждениях активируется APEX1-опосредованный путь эксцизионной репарации оснований 

и негомологичное соединение концов, а в случае летальных повреждений основным 

механизмом является путь эксцизионной репарации оснований (рук. к.б.н. Н. Бабаян). 

Охарактеризовано 75 клинических вариантов гена KCNB1, связанных с ранней детской 

эпилептической энцефалопатией 26. По структурно-функциональным особенностям мутации 

были классифицированы как вызывающие изменение раскрытия канала и его ионной 

селективности, вызывающие дефекты синтеза белков и их внутриклеточного транспорта, 

вызывающие потерю функции канала в гомомерном состоянии, вызывающие более высокий 

ионный ток в канале (рук. к.б.н. В. Варданян). 

Было обнаружено, что вирус африканской чумы свиней способен способствовать переходу 

от фазы G0 к фазе S клеточного цикла в инфицированных клетках, а затем блокировать цикл в 

фазе G2. В клетках G0 синтезу ДНК предшествует активация вирусных генов K196R, A240L, 

E165R, F334L, F778R и R298L, которые участвуют в синтезе нуклеотидов и регуляции 

клеточного цикла. Остановка клеточного цикла в фазе G2 обусловлена также прекращением 

синтеза циклинов, клеточных факторов, контролирующих ход клеточного цикла (рук. д.б.н. 

З.Каралян). 
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В сотрудничестве с Медицинской школой Маунт-Синай показаны изменения состава 

микроРНК экзосом в плазме крови астронавтов. В частности, наблюдается сверхэкспрессия 

микроРНК hsa-miR-4732-3p, что может быть биомаркером физрологического состояния 

организма (рук. д.б.н. А. Аракелян). 

Впервые в Армении был расшифрован полный геном человека методом нанопорового 

секвенирования. Полученные данные позволили описать большое количество генетических 

вариантов, структурных изменений генома, а также оценить длину теломер (рук. д.б.н. А. 

Аракелян). 

 

3. Результаты, полученные по тематическому финансированию 

Была разработана экспериментальная модель антифосфолипидного синдрома 

иммунизацией β2-GPI (бета-2-гликопротеином I). Показано, что антитела aPL+/D1- 

увеличивают количество цитотоксических клеток CD56bright/CD16dim, что свидетельствует о 

вовлечении этих клеток за развитие акушерских осложнений при антифосфолипидном 

синдроме (рук. к.б.н. Г. Манукян). 

Было показано, что большие иммунные комплексы, содержащие вирус простого герпеса 1 

(IC/HSV-1+), выделенные от пациентов с ревматоидным артритом, вызывают пролиферацию 

фибробластов и гиперэкспрессию молекул адгезии по сравнению с малыми комплексами, не 

содержащими вирус, выделенными от здоровых доноров и пациентов (рук. к.б.н. Г. Манукян). 

Показано, что тотальное облучение тела ультракороткими электронными пучками 

вызывает у грызунов легкую анемию и интенсивные окислительные процессы. Анемия быстро 

восстанавливается на 28-й день облучения, при этом продолжает наблюдаться дисбаланс 

антиоксидантной системы организма (рук. к.б.н. Г. Цаканова). 

Показано, что ганглиозид-содержащий препарат «Кронасиал» оказывает 

нейропротекторное и антиоксидантное действие при экспериментальном аутоиммунном 

энцефалите (рук. к.б.н. Г. Газарян). 

Был проведен компьютерный скрининг соединений, потенциальных ингибиторов 

фермента биосинтеза пуриновых нуклеотидов IMPDH. Из примерно 200 000 соединений были 

отобраны 30 лучших соединений (рук. к.б.н. О. Закарян). 

Были проведены исследования по молекулярному моделированию третичных структур 

нативных и мутированных фБМ, димеров изоформ 14-3-3 и моделированию динамики 

взаимодействия их комплексов, что позволило провести анализ влияния мутаций 

фосфорилирования/дефосфорилирования на третичные структуры фБМ (рук. д.б.н. К. Назарян). 

Впервые в Армении проведена молекулярная идентификация и характеристика девяти 

экономически важных вирусов винограда. Согласно полученным данным, вирусы GLRaV-1, 

GLRaV-3, GFLV, GVA, GVB, GFkV обнаружены в двадцати отобранных образцах. В 2-х 

исследованных образцах дикорастущего винограда присутствие вирусов обнаружено не было 

(рук. к.б.н. К. Маргарян).  

Согласно результатам полногеномного секвенирования 36 образцов современных ДНК 

армянам свойственна слабая внутрипопуляционная изменчивость, что согласуется с более 

ранними исследованиями матрилинейного генофонда (рук. д.б.н. Л.Епископосян). 

Выявлен механизм противокоронавирусного действия аномальных нуклеозидов, 

выраженный увеличением частоты мутаций в геноме вируса и снижением репликатианой 

активности как in vitro, так и in vivo (рук. д.б.н. З.Каралян). 

Показано, что степень метилирования генов иммунной системы и онкогенов коррелирует 

с длительным воздействием тяжелых металлов (рук. к.б.н. А. Степанян). 

Разработана библиотека ml-SOM для интегративного анализа транскриптомных, 

метиломных и геномных данных (рук. д.б.н. А. Аракелян). 

 

4. Результаты прикладных разработок 

Обнаружено соединение, которое подавляя активность фермента синтеза пиримидиновых 

нуклеотидов DHODH, проявляет противовирусную активность широкого спектра в отношении 
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представителей различных семейств вирусов (ВАЧС, кардиовирус А, вирусы гриппа человека А 

и В, SARS-CoV-2) (рук. к.б.н. О. Закарян). 

Впервые в Армении в регионе Вайоц Дзор (с. Артабуйнк, 2050 м над уровнем моря) был 

основан органический виноградник местных сортов винограда (рук. к.б.н. К. Маргарян). 

Разработана модель прогнозирования генотоксической активности молекул химических 

веществ на основе алгоритмов машинного обучения и глубоких нейронных сетей. 

Производительность моделей прогнозирования были сравнены с аналогичными коммерческими 

и бесплатными моделями, а также были валидированы в Институте фармакологии и 

токсикологии Вюрцбурга (Германия) (рук. к.б.н. Н. Бабаян). 
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1. Major achievements 

Common and serotype-specific genetic elements of virulence (virulence genes, pathogenicity 

islands, plasmids and prophages) were characterized by whole genome sequecning of 42 clinical 

isolates of non-typhoidal Salmonella. The key role of pCTXM5 type plasmids in the formation of the 

extended spectrum β-lactamase producer phenotype was revealed. A collection of clinical isolates of 

Klebsiella pneumoniae was established, hypervirulent forms have been identified (Sup.: cand(biol.) A. 

Sedrakyan). 

New alleles of resistance to powdery mildew infection were identified in the genomes of 

Armenian wild grapes (Sup.: cand(biol.) K. Margaryan). 

 

2. Outcomes of Applied Developments 

A new compound that suppresses the activity of the pyrimidine nucleotide synthesis enzyme 

DHODH showed broad-spectrum antiviral activity against various families of viruses (ASFV, 

cardiovirus A, human influenza A and B, SARS-CoV-2) (Sup.: cand(biol.) H. Zakaryan). 

For the first time in Armenia, an organic vineyard of local grape varieties with an area of 1.5 

hectares was established in the village of Artabuink, Vayots Dzor, at an altitude of 2050 m above sea 

level (Sup.: cand(biol.) K. Margaryan). 

The models for prediction of the genotoxic activity of molecules were developed using machine 

learning algorithms and deep neural networks. Model performance was compared with similar 

commercial and free models. The model were also validated using independent data at the Wurzburg 

Institute of pharmacology and toxicology (Germany) (Sup.: cand(biol.) N. Babayan). 
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